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Diverse sono le alterazioni genetiche individuate su pazienti con carcinoma ovarico in
fase avanzata, tuttavia il gran numero di dati pubblicati derivanti da differenti metodi di
analisi ha reso difficile un confronto oggettivo. Nonostante cio, la moltitudine di dati di
espressione oggi disponibili ha aperto nuove opportunita per validare risultati
precedentemente ottenuti, consentendo di individuare “alterazioni genetiche”
statisticamente significative. L'equipe di ricerca del Prof. Parmigiani ha creato un
database organizzando ed elaborando in maniera uniforme dati risultanti da esperimenti
con tecnologia microarray per il carcinoma ovarico e da annotazioni cliniche, oltre ad
aver implementato e validato 14 “alterazioni genetiche” pubblicate tra il 2007 e il 2012.

In occasione del seminario, il Prof. Parmigiani intende descrivere la metodologia e gli
strumenti sviluppati per validare le “alterazioni genetiche” che vengono di volta in volta
pubblicate oltre a voler coinvolgere la platea in una discussione generale sui metodi
statistici da utilizzare per esplorare una collezione di dati relativi ad un determinato studio.
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